Male niekodujace RNA (sncRNA): Nowe biomarkery oceny zdolno$ci zaptadniajacej
plemnikéw u okonia eurazjatyckiego

Plemniki ryb odgrywaja kluczowa role w ksztattowaniu fenotypu potomstwa, a ich wysoka jakos¢
jest niezwykle istotna do uzyskania jak najwyzszego odsetka zaplodnienia oraz pozyskania
,zdrowych”, pozbawionych deformacji larw. Obecnie, przy ocenie jakosSci nasienia bierze si¢ pod
uwagg liczne parametry morfologiczne, biochemiczne oraz fizjologiczne plemnikdw, obejmujace
ich ruchliwos¢, zywotnosc¢, koncentracje nasienia oraz integralno$¢ ich DNA. Jednakze w naszych
badaniach wykazaliSmy, ze zaden z tych parametrow nie koreluje bezposrednio z sukcesem
zaptodnienia u okonia europejskiego (Perca fluviatilis). W zwigzku z tym istnieje potrzeba
zidentyfikowania nowych wskaznikéw zdolnosci zaptadniajgcej nasienia u tego gatunku, ktérego
znaczenie komercyjne oraz naukowe stale ro$nie.

Wsréd roznych molekut (DNA, RNA, biatka) obecnych w plemnikach okonia, mate niekodujace
czasteczki RNA (sncRNA) wydaja si¢ potencjalnie najbardziej obiecujgcymi, molekularnymi
kandydatami, mogacymi znalez¢é zastosowanie W ocenia zdolno$¢ zaptadniajacej nasienia.
Dotychczas podkresla si¢ przydatno$¢ sncRNA jako biomarkerow jakosci plemnikoéw u wyzszych
kregowcow, poniewaz ich profile ekspresji odzwierciedlajg funkcjonalny status i zdolnos¢
zaptadniajacg plemnikow. W dostepnej literaturze nie ma jednak informacji na temat
wykorzystania SnCRNA w prognozowaniu sukcesu reprodukcyjnego u ryb okoniowatych, a takze
dotyczacych zmian w profilu czasteczek RNA, w zalezno$ci od jakosci nasienia. Dlatego tez
gtownym celem niniejszego projektu jest identyfikacja poszczegolnych sncRNA w plemnikach
oraz zbadanie zmian w profilu sncRNA w zaleznos$ci od zdolnosci zaptadniajacej plemnikow. W
trakcie realizacji projektu wykorzystywane zostang zamrozone proby nasienia okonia,
zdeponowane w banku nasienia IRZiBZ PAN, kompleksowo scharakteryzowane pod wzgledem
jakosci oraz zdolnosci do zapladniania.

Wyizolowane RNA z zamrozonych prob nasienia zostanie zbadane pod katem jakosci 1 proby
charakteryzujgce si¢ wysoka jakoscig RNA zostang poddane sekwencjonowaniu oraz analizie
bioinformatycznej. Uzyskane wyniki postuza do stworzenia matryc korelacyjnych tacznie z
wynikami pozyskanymi podczas zaptodnienia jaj okonia. Pozwoli to na okreslenie roli SNCRNA
plemnikdw, w prognozowaniu ich zdolnosci zaptadniajace;.

Zidentyfikowanie oraz zastosowanie biomarkerow sncRNA u okonia moze poméc w
udoskonalaniu programéw selektywnego rozrodu tego, ale réwniez innych gatunkéw ryb
stodkowodnych. Uzyskana wiedza moze przyczyni¢ si¢ réwniez do zrozumienia niepowodzen
zwigzanych z rozrodem, a tym samym wskaza¢ nam droge lepszego zarzadzania i ochrony
zasobow roznych gatunkéw ryb.



